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I-43
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p17 CTL Epitope 1-7

CONSENSUS-B kIrLRPgGkkkY
Epitope1 KIRLRPGGK (A3)
Epitope2 KIRLRPGGK (A3.1)
Epitope3 KIRLRPGGKK (B27)
Epitope4 IRLRPGGKK (B27)
Epitope5 RLRPGGKKKY (A3.1)
Epitope6 RLRPGGKKKY (B42)
Epitope7 RLRPGGKKKY (Bw62)

CONSENSUS-A ------------
U455 --------N---
BZ126B ----------Q-
BNG ------------
VI59 ----------Q-
VI310 ----------Q-
VI57 ------------
K112 ------------
K88 ------------
K29 ------------
K7 ------------
K98 --------N-R-
K89 ------------
VI32 ------------
VI415 --------R---
CI4 ------------
LBV23 R-----------
TN243 --------R---
TN245 --------R---
TN240 --------R---
CI20 ------------
CI59 ------------
LBV2310 ------------
CI51 --------R-Q-
IC144 ------------
DJ258 ------------
CM238 --------R---
UG266 ------E-----

CONSENSUS-B ------------
SF2 ------------
BZ167 ------------
PH153 ------------
PH136 R-----------
TB132 ------------
BZ190 ----------R-
LAI ------------
HXB2R ------------
MN N-----------
JH31 ------------
JRCSF ------------
JRFL ------------
OYI ------------
NY5CG ----------Q-
NL43 ----------Q-
CDC41 ----------Q-
HAN ------------
CAM1 ------------
RF ------R---R-
D31 ------------
UG280 ------------
YU2 ----------Q-
BCSG3C ------------

CONSENSUS-B ------------

P896 ------------
3202A12 --Q-----SQR-
3202A21 ----------R-
GAG46 ------E---R-
MANC ------------
GAG314 ------------
GAG22 ------------
GAG15 ------------
WEAU160 --------N---

CONSENSUS-C ----------h-
UG268 --K-------C-
SM145 R---------H-
ZAM18 ----------H-
ZAM19 ----------H-
ZAM20 ----------H-
DJ259 --K-----R-R-
VI313 R-K-K-----H-

CONSENSUS-D ------------
ELI ------------
Z2Z6 ------------
NDK R-----------
VI205 -------KS---
G109 R-----------
K31 --Q-----H---
UG274 --------N---
UG270 --------N---
SE365 ------------
VI203 ------------

CONSENSUS-F ------------
VI174 --Q---------
VI69 --------R---
BZ162 ------------
VI325 --------S---
BZ163B ------------

CONSENSUS-G ----------?-
LBV217 ------------
VI191 ----------Q-

CONSENSUS-H ----------?-
VI525 ----------Q-
VI557 ------------

CONSENSUS-O ?---?--S--?-
ANT70 Q---K--S----
MVP51 R------S--A-

CONSENSUS-A ------------
AD_K124 ------------
AD_MAL ------------
AD_CI32 ------------
AD_G141 --Q-----T-R-
AG_VI354 R-----------
AG_LBV105 ------------
BF_BZ200 ----------A-

CONSENSUS-CPZ ??------?-?-
CPZGAB -V------R-R-
CPZANT S-----------

p17 CTL Epitope 8-9

CONSENSUS-B LRPgGkkkYkLKHiV
Epitope8 LRPGGKKKYKLKHIV
(B8)
Epitope9 LRPGGKKKYKLKHIV
(not B8)

CONSENSUS-A ---------r---l-
U455 -----N---R---L-
BZ126B -------Q-RM--L-
BNG ---------R---L-
VI59 -------Q-R---L-
VI310 -------Q-R---L-
VI57 ---------R---L-
K112 ---------RI--L-
K88 ---------RM--L-
K29 ---------RM--L-
K7 ---------R---L-
K98 -----N-R-------
K89 -------------L-
VI32 ---------RM--L-
VI415 -----R---RM--L-
CI4 ---------RM--LI
LBV23 ---------RM--L-
TN243 -----R---RM--L-
TN245 -----R----M--L-
TN240 -----R---R---L-
CI20 ---------R---L-
CI59 ---------R---L-
LBV2310 ---------R---L-
CI51 -----R-Q-R---L-
IC144 ---------R---L-
DJ258 ---------R---L-
CM238 -----R----I--L-
UG266 ---E---------L-

CONSENSUS-B ---------------
SF2 ---------------
BZ167 ---------R---V-
PH153 ---------Q-----
PH136 ---------------
TB132 ---------R-----
BZ190 -------R-Q-----
LAI ---------------
HXB2R ---------------
MN -------------V-
JH31 ---------------
JRCSF ---------R-----
JRFL ---------R-----
OYI ---------Q-----
NY5CG -------Q-R-----
NL43 -------Q-------
CDC41 -------Q-R-----
HAN ---------Q-----
CAM1 ---------------
RF ---R---R-------
D31 ---------R-----
UG280 ---------------
YU2 -------Q-R-----
BCSG3C -------------L-
P896 ---------------
3202A12 -----SQR-------
3202A21 -------R-------
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CONSENSUS-B ---------------

GAG46 ---E---R-------
MANC ---------------
GAG314 ---------Q-----
GAG22 ---------Q-----
GAG15 ---------R-----
WEAU160 -----N---------

CONSENSUS-C -------h-Mi--L-
UG268 -------C-MM--L-
SM145 -------H-MI--L-
ZAM18 -------H-MI--L-
ZAM19 -------H-MI--L-
ZAM20 -------H-MI--L-
DJ259 -----R-R-M---L-
VI313 -K-----H-MM--L-

CONSENSUS-D ---------?-----
ELI ---------R-----
Z2Z6 ---------R---L-
NDK ---------A---LI
VI205 ----KS---R-----
G109 ---------Q-----
K31 -----H---------
UG274 -----N---------
UG270 -----N-------L-
SE365 ---------------
VI203 ---------R-----

CONSENSUS-F ---------r---L-
VI174 ---------RM--L-
VI69 -----R----M--LI
BZ162 ---------R---L-
VI325 -----S---R---L-
BZ163B ---------S---L-

CONSENSUS-G -------?-R?--L-
LBV217 ---------RM--L-
VI191 -------Q-RI--L-

CONSENSUS-H -------?-R---L-
VI525 -------Q-R---L-
VI557 ---------R---L-

CONSENSUS-O -?--S--?-R---L-
ANT70 -K--S----R---L-
MVP51 ----S--A-R---L-

CONSENSUS-A ---------r---l-
AD_K124 ---------R---L-
AD_MAL ---------R---L-
AD_CI32 -------------L-
AD_G141 -----T-R-------
AG_VI354 ---------QI----
AG_LBV105 ---------RM--L-
BF_BZ200 -------A-------

CONSENSUS-CPZ -----?-?-M?--L-
CPZGAB -----R-R-MM--L-
CPZANT ---------MI--L-

p17 CTL Epitope 10-12

CONSENSUS-B gGkkkYkLKHiV
Epitope10 GGKKKYKL (B8)
Epitope11 GGKKKYKLK (B8)
Epitope12 GGKKKYKLKHIV (B8)

CONSENSUS-A ------r---l-
U455 --N---R---L-
BZ126B ----Q-RM--L-
BNG ------R---L-
VI59 ----Q-R---L-
VI310 ----Q-R---L-
VI57 ------R---L-
K112 ------RI--L-
K88 ------RM--L-
K29 ------RM--L-
K7 ------R---L-
K98 --N-R-------
K89 ----------L-
VI32 ------RM--L-
VI415 --R---RM--L-
CI4 ------RM--LI
LBV23 ------RM--L-
TN243 --R---RM--L-
TN245 --R----M--L-
TN240 --R---R---L-
CI20 ------R---L-
CI59 ------R---L-
LBV2310 ------R---L-
CI51 --R-Q-R---L-
IC144 ------R---L-
DJ258 ------R---L-
CM238 --R----I--L-
UG266 E---------L-

CONSENSUS-B ------------
SF2 ------------
BZ167 ------R---V-
PH153 ------Q-----
PH136 ------------
TB132 ------R-----
BZ190 ----R-Q-----
LAI ------------
HXB2R ------------
MN ----------V-
JH31 ------------
JRCSF ------R-----
JRFL ------R-----
OYI ------Q-----
NY5CG ----Q-R-----
NL43 ----Q-------
CDC41 ----Q-R-----
HAN ------Q-----
CAM1 ------------
RF R---R-------
D31 ------R-----
UG280 ------------
YU2 ----Q-R-----
BCSG3C ----------L-
P896 ------------
3202A12 --SQR-------
3202A21 ----R-------
GAG46 E---R-------

CONSENSUS-B ------------

MANC ------------
GAG314 ------Q-----
GAG22 ------Q-----
GAG15 ------R-----
WEAU160 --N---------

CONSENSUS-C ----h-Mi--L-
UG268 ----C-MM--L-
SM145 ----H-MI--L-
ZAM18 ----H-MI--L-
ZAM19 ----H-MI--L-
ZAM20 ----H-MI--L-
DJ259 --R-R-M---L-
VI313 ----H-MM--L-

CONSENSUS-D ------?-----
ELI ------R-----
Z2Z6 ------R---L-
NDK ------A---LI
VI205 -KS---R-----
G109 ------Q-----
K31 --H---------
UG274 --N---------
UG270 --N-------L-
SE365 ------------
VI203 ------R-----

CONSENSUS-F ------r---L-
VI174 ------RM--L-
VI69 --R----M--LI
BZ162 ------R---L-
VI325 --S---R---L-
BZ163B ------S---L-

CONSENSUS-G ----?-R?--L-
LBV217 ------RM--L-
VI191 ----Q-RI--L-

CONSENSUS-H ----?-R---L-
VI525 ----Q-R---L-
VI557 ------R---L-

CONSENSUS-O -S--?-R---L-
ANT70 -S----R---L-
MVP51 -S--A-R---L-

CONSENSUS-A ------r---l-
AD_K124 ------R---L-
AD_MAL ------R---L-
AD_CI32 ----------L-
AD_G141 --T-R-------
AG_VI354 ------QI----
AG_LBV105 ------RM--L-
BF_BZ200 ----A-------

CONSENSUS-CPZ --?-?-M?--L-
CPZGAB --R-R-MM--L-
CPZANT ------MI--L-
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p17 CTL Epitope 13

CONSENSUS-B kYkLKHiVW
Epitope13 KYKLKHIVW (A24)

CONSENSUS-A --r---l--
U455 --R---L--
BZ126B Q-RM--L--
BNG --R---L--
VI59 Q-R---L-$
VI310 Q-R---L--
VI57 --R---L--
K112 --RI--L--
K88 --RM--L--
K29 --RM--L--
K7 --R---L--
K98 R--------
K89 ------L--
VI32 --RM--L--
VI415 --RM--L--
CI4 --RM--LI-
LBV23 --RM--L--
TN243 --RM--L--
TN245 ---M--L--
TN240 --R---L--
CI20 --R---L--
CI59 --R---L--
LBV2310 --R---L--
CI51 Q-R---L--
IC144 --R---L--
DJ258 --R---L--
CM238 ---I--L--
UG266 ------L-$

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
BZ167 --R---V--
PH153 --Q------
PH136 ---------
TB132 --R------
BZ190 R-Q------
LAI ---------
HXB2R ---------
MN ------V--
JH31 ---------
JRCSF --R------
JRFL --R------
OYI --Q------
NY5CG Q-R------
NL43 Q--------
CDC41 Q-R------
HAN --Q------
CAM1 ---------
RF R--------
D31 --R------
UG280 ---------
YU2 Q-R------
BCSG3C ------L--
P896 ---------
3202A12 R--------
3202A21 R--------
GAG46 R--------
MANC ---------
GAG314 --Q------

CONSENSUS-B ---------

GAG22 --Q------
GAG15 --R------
WEAU160 ---------

CONSENSUS-C h-Mi--L--
UG268 C-MM--L--
SM145 H-MI--L--
ZAM18 H-MI--L--
ZAM19 H-MI--L--
ZAM20 H-MI--L--
DJ259 R-M---L--
VI313 H-MM--L--

CONSENSUS-D --?------
ELI --R------
Z2Z6 --R---L--
NDK --A---LI-
VI205 --R------
G109 --Q------
K31 ---------
UG274 ---------
UG270 ------L--
SE365 ---------
VI203 --R------

CONSENSUS-F --r---L--
VI174 --RM--L--
VI69 ---M--LI-
BZ162 --R---L--
VI325 --R---L--
BZ163B --S---L--

CONSENSUS-G ?-R?--L--
LBV217 --RM--L--
VI191 Q-RI--L--

CONSENSUS-H ?-R---L--
VI525 Q-R---L--
VI557 --R---L--

CONSENSUS-O ?-R---L--
ANT70 --R---L--
MVP51 A-R---L--

CONSENSUS-A --r---l--
AD_K124 --R---L--
AD_MAL --R---L--
AD_CI32 ------L--
AD_G141 R--------
AG_VI354 --QI-----
AG_LBV105 --RM--L--
BF_BZ200 A--------

CONSENSUS-CPZ ?-M?--L--
CPZGAB R-MM--L--
CPZANT --MI--L--

p17 CTL Epitope 14

CONSENSUS-B WASreLERF
Epitope14 WASRELERF (B35)

CONSENSUS-A ---------
U455 -------K-
BZ126B -------K-
BNG ---------
VI59 $--K-----
VI310 ---------
VI57 ---------
K112 -------K-
K88 ------D--
K29 ---------
K7 ---------
K98 ---------
K89 ---------
VI32 ------D--
VI415 ------D--
CI4 --G------
LBV23 ---------
TN243 ---------
TN245 ---------
TN240 ---------
CI20 ---------
CI59 ---------
LBV2310 ---------
CI51 ---------
IC144 ---------
DJ258 ---------
CM238 ---------
UG266 $------K-

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
BZ167 ---------
PH153 ---------
PH136 ---------
TB132 ---------
BZ190 ---------
LAI ---------
HXB2R ---------
MN ---------
JH31 ---------
JRCSF ---------
JRFL ---------
OYI ---------
NY5CG ---------
NL43 ---------
CDC41 ----K----
HAN ---------
CAM1 ---------
RF ---------
D31 ---------
UG280 ---------
YU2 ---------
BCSG3C ---------
P896 ---------
3202A12 ---------
3202A21 ---------
GAG46 ---------
MANC ---------
GAG314 ---------
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CONSENSUS-B ---------

GAG22 ---------
GAG15 ---M-----
WEAU160 ---------

CONSENSUS-C ---------
UG268 ------G--
SM145 ---------
ZAM18 ---------
ZAM19 ---------
ZAM20 ---------
DJ259 -------K-
VI313 ---------

CONSENSUS-D ---------
ELI --------Y
Z2Z6 ---------
NDK ---------
VI205 ------K--
G109 ---------
K31 ---------
UG274 ---------
UG270 ---------
SE365 ---------
VI203 ---------

CONSENSUS-F ---------
VI174 ---------
VI69 ---------
BZ162 ---------
VI325 ---------
BZ163B ---------

CONSENSUS-G -------?-
LBV217 ---------
VI191 -------K-

CONSENSUS-H ---------
VI525 ---------
VI557 ---------

CONSENSUS-O --------?
ANT70 ---------
MVP51 --------Y

CONSENSUS-A ---------
AD_K124 ---------
AD_MAL ---------
AD_CI32 ---------
AD_G141 ---------
AG_VI354 ----K--K-
AG_LBV105 ---------
BF_BZ200 ---------

CONSENSUS-CPZ --??--?--
CPZGAB ---------
CPZANT --RS--Q--

p17 CTL Epitope 15

CONSENSUS-B GsEElrSLy
Epitope15 GSEELRSLY (A1)

CONSENSUS-A -?---k--f
U455 -T-------
BZ126B -T--I----
BNG -----K--F
VI59 -T------F
VI310 -T------F
VI57 -T---K--F
K112 -T------F
K88 -T------F
K29 -T------F
K7 -T-------
K98 -T-------
K89 -T------F
VI32 -T--IK---
VI415 -T--IK---
CI4 -T-------
LBV23 -T---K--H
TN243 -----K--F
TN245 -----K--F
TN240 -----K--F
CI20 -----K--F
CI59 -----K--F
LBV2310 -----K--F
CI51 --------F
IC144 ----VK--F
DJ258 E-K--K---
CM238 -----K--F
UG266 -A-------

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
BZ167 ---------
PH153 -T-------
PH136 -----K--H
TB132 ---------
BZ190 -----K--F
LAI ---------
HXB2R ---------
MN -----K---
JH31 -----K--F
JRCSF -----T---
JRFL ---------
OYI ----I----
NY5CG ----R---F
NL43 ---------
CDC41 ---------
HAN ---------
CAM1 ---------
RF -----K---
D31 --------F
UG280 --------F
YU2 ---------
BCSG3C -----K---
P896 -----K---
3202A12 --------F
3202A21 --------F
GAG46 ---------
MANC -----K---
GAG314 -----K---

CONSENSUS-B ---------

GAG22 -----K--H
GAG15 -----K--F
WEAU160 ---------

CONSENSUS-C -T------?
UG268 -TD------
SM145 -T------F
ZAM18 -T---K--F
ZAM19 -T---K--H
ZAM20 -T-------
DJ259 -T-------
VI313 -TK--I--H

CONSENSUS-D -----k--?
ELI -T-------
Z2Z6 --------F
NDK ----I----
VI205 --K-IK--F
G109 ---D-K---
K31 ----IK---
UG274 ----IK--F
UG270 ----VK--F
SE365 ---------
VI203 -T---K--F

CONSENSUS-F ---------
VI174 --------F
VI69 ---------
BZ162 ---------
VI325 -----K--F
BZ163B ---------

CONSENSUS-G -T--?K--?
LBV217 -T---K--F
VI191 -T--IK---

CONSENSUS-H -T---Q--F
VI525 -T---Q--F
VI557 -T---Q--F

CONSENSUS-O --??-?--W
ANT70 --DS-Q--W
MVP51 ---D-K--W

CONSENSUS-A -?---k--f
AD_K124 -T--I---F
AD_MAL ----IK---
AD_CI32 ---------
AD_G141 -----K---
AG_VI354 -----K--F
AG_LBV105 --------F
BF_BZ200 ---------

CONSENSUS-CPZ ?-????--F
CPZGAB ---G----F
CPZANT R-P-II--F
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p17 CTL Epitope 16

CONSENSUS-B ElrSLyNtv
Epitope16 ELRSLYNTV (B8)

CONSENSUS-A --k--f---
U455 ---------
BZ126B -I-------
BNG --K--F--I
VI59 -----F-A-
VI310 -----F--I
VI57 --K--F---
K112 -----F---
K88 -----F---
K29 -----F---
K7 ---------
K98 ---------
K89 -----F---
VI32 -IK------
VI415 -IK------
CI4 ---------
LBV23 --K--H---
TN243 --K--F---
TN245 --K--F---
TN240 --K--F---
CI20 --K--F--I
CI59 --K--F-AI
LBV2310 --K--F--I
CI51 -----F---
IC144 -VK--F--I
DJ258 --K-----I
CM238 --K--F---
UG266 ---------

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
BZ167 ---------
PH153 ---------
PH136 --K--H---
TB132 --------I
BZ190 --K--F-A-
LAI ---------
HXB2R ---------
MN --K------
JH31 --K--F---
JRCSF --T------
JRFL ---------
OYI -I-------
NY5CG -R---F---
NL43 --------I
CDC41 ---------
HAN ---------
CAM1 ---------
RF --K----A-
D31 -----F---
UG280 -----F---
YU2 ---------
BCSG3C --K-----I
P896 --K------
3202A12 -----F---
3202A21 -----F---
GAG46 ---------
MANC --K------
GAG314 --K------

CONSENSUS-B ---------

GAG22 --K--H---
GAG15 --K--F---
WEAU160 ---------

CONSENSUS-C -----?---
UG268 ---------
SM145 -----F---
ZAM18 --K--F---
ZAM19 --K--H-A-
ZAM20 ---------
DJ259 ---------
VI313 --I--H---

CONSENSUS-D --k--?---
ELI ---------
Z2Z6 -----F---
NDK -I-------
VI205 -IK--F---
G109 D-K------
K31 -IK------
UG274 -IK--F---
UG270 -VK--F---
SE365 --------I
VI203 --K--F---

CONSENSUS-F ---------
VI174 -----F--I
VI69 ---------
BZ162 ---------
VI325 --K--F---
BZ163B ---------

CONSENSUS-G -?K--?-??
LBV217 --K--F-A-
VI191 -IK-----I

CONSENSUS-H --Q--F-LL
VI525 --Q--F-LL
VI557 --Q--F-LL

CONSENSUS-O ?-?--W-AI
ANT70 S-Q--W-AI
MVP51 D-K--W-AI

CONSENSUS-A --k--f---
AD_K124 -I---F-A-
AD_MAL -IK------
AD_CI32 --------I
AD_G141 --K------
AG_VI354 --K--F---
AG_LBV105 -----F---
BF_BZ200 ---------

CONSENSUS-CPZ ???--F--?
CPZGAB G----F--L
CPZANT -II--F--I

p17 CTL Epitope 17-18

CONSENSUS-B SLyNtvAtl
Epitope17 SLYNTVATL (A*0201)
Epitope18 SLYNTVATL (A2)

CONSENSUS-A --f------
U455 -------V-
BZ126B -------V-
BNG --F--I---
VI59 --F-A--V-
VI310 --F--I-V-
VI57 --F----V-
K112 --F------
K88 --F------
K29 --F------
K7 ---------
K98 ---------
K89 --F------
VI32 -------V-
VI415 ---------
CI4 ---------
LBV23 --H----V-
TN243 --F------
TN245 --F---V--
TN240 --F------
CI20 --F--I---
CI59 --F-AI-V-
LBV2310 --F--I---
CI51 --F------
IC144 --F--I---
DJ258 -----I-V-
CM238 --F------
UG266 -------V-

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
BZ167 ---------
PH153 ---------
PH136 --H------
TB132 -----I-V-
BZ190 --F-A--V-
LAI ---------
HXB2R ---------
MN ---------
JH31 --F------
JRCSF ---------
JRFL ---------
OYI ---------
NY5CG --F----V-
NL43 -----I-V-
CDC41 ---------
HAN ---------
CAM1 ---------
RF ----A----
D31 --F------
UG280 --F------
YU2 ---------
BCSG3C -----I-V-
P896 ---------
3202A12 --F----V-
3202A21 --F----V-
GAG46 ---------
MANC -------V-
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CONSENSUS-B ---------

GAG314 ---------
GAG22 --H----V-
GAG15 --F----VH
WEAU160 -------V-

CONSENSUS-C --?------
UG268 ---------
SM145 --F------
ZAM18 --F---V--
ZAM19 --H-A--V-
ZAM20 ---------
DJ259 ---------
VI313 --H------

CONSENSUS-D --?------
ELI ---------
Z2Z6 --F------
NDK ---------
VI205 --F------
G109 ---------
K31 ---------
UG274 --F------
UG270 --F------
SE365 -----I---
VI203 --F------

CONSENSUS-F -------v-
VI174 --F--IVV-
VI69 -------V-
BZ162 -------V-
VI325 --F---V--
BZ163B -------V-

CONSENSUS-G --?-??-?-
LBV217 --F-A--V-
VI191 -----I---

CONSENSUS-H --F-LL-?-
VI525 --F-LL-V-
VI557 --F-LL---

CONSENSUS-O --W-AI?V-
ANT70 --W-AIVV-
MVP51 --W-AI-V-

CONSENSUS-A --f------
AD_K124 --F-A--V-
AD_MAL ---------
AD_CI32 -----I---
AD_G141 ---------
AG_VI354 --F------
AG_LBV105 --F---V--
BF_BZ200 -------V-

CONSENSUS-CPZ --F--??V-
CPZGAB --F--L-V-
CPZANT --F--ICV-

p17 CTL Epitope 19

CONSENSUS-B tlYCvHQrI
Epitope19 TLYCVHQRI (A11)

CONSENSUS-A ---------
U455 V--------
BZ126B V--Y-----
BNG --W------
VI59 V--------
VI310 V--------
VI57 V--------
K112 ---------
K88 ---------
K29 ---------
K7 ------RQ-
K98 ---------
K89 --W----Q-
VI32 V-F------
VI415 ---------
CI4 ---------
LBV23 V--------
TN243 --W------
TN245 --W------
TN240 --W------
CI20 --W------
CI59 V-W------
LBV2310 --W------
CI51 --W------
IC144 ----I----
DJ258 V-W------
CM238 --W------
UG266 V--------

CONSENSUS-B ---------
SF2 ---------
BZ167 -------K-
PH153 -------N-
PH136 -------K-
TB132 V------K-
BZ190 V------Q-
LAI ---------
HXB2R ---------
MN -------K-
JH31 ---------
JRCSF ---------
JRFL ---------
OYI -------K-
NY5CG V--------
NL43 V--------
CDC41 ---------
HAN -------K-
CAM1 -------K-
RF -------N-
D31 ---------
UG280 ---------
YU2 -------K-
BCSG3C V------M-
P896 ---------
3202A12 V--------
3202A21 V--------
GAG46 ---------
MANC V------G-
GAG314 -------K-

CONSENSUS-B ---------

GAG22 V--------
GAG15 VH-------
WEAU160 V------K-

CONSENSUS-C ------??-
UG268 ------KG-
SM145 ------EK-
ZAM18 --W---ED-
ZAM19 V-----Kx-
ZAM20 ------AG-
DJ259 ------A--
VI313 ------EK-

CONSENSUS-D ------e--
ELI ------KG-
Z2Z6 ------E--
NDK ------E--
VI205 ------K--
G109 ------N--
K31 ------AG-
UG274 ------E--
UG270 ------E--
SE365 ------EK-
VI203 ---------

CONSENSUS-F v--f----v
VI174 V--Y----V
VI69 V--F---KV
BZ162 V--F----V
VI325 ---------
BZ163B V--F----V

CONSENSUS-G ?-?-?----
LBV217 V-W-I----
VI191 ---------

CONSENSUS-H ?--------
VI525 V--------
VI557 ---------

CONSENSUS-O V-W---N-?
ANT70 V-W---N-Y
MVP51 V-W---N-F

CONSENSUS-A ---------
AD_K124 V--------
AD_MAL ---------
AD_CI32 --W---R--
AD_G141 ------A--
AG_VI354 -------K-
AG_LBV105 --L------
BF_BZ200 V---A--K-

CONSENSUS-CPZ V-W-?-???
CPZGAB V-W-I-SD-
CPZANT V-W---KGE
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p17 CTL Epitope 20

CONSENSUS-B evkDTKEAL
Epitope20 EIKDTKEAL (B8)

CONSENSUS-A d--------
U455 D--------
BZ126B ---------
BNG DI-------
VI59 DI-------
VI310 ---------
VI57 ------D--
K112 D--------
K88 D--------
K29 ----A----
K7 ---------
K98 D--------
K89 N--------
VI32 D--------
VI415 D--------
CI4 D--------
LBV23 D--------
TN243 ---------
TN245 ---------
TN240 ---------
CI20 DI-------
CI59 DI-------
LBV2310 D--------
CI51 DI-------
IC144 DIR------
DJ258 DI-------
CM238 ---------
UG266 -I-------

CONSENSUS-B ---------
SF2 D--------
BZ167 D-R------
PH153 ---------
PH136 D--------
TB132 ---------
BZ190 ---------
LAI -I-------
HXB2R -I-------
MN -I-------
JH31 ---------
JRCSF -I-------
JRFL ---------
OYI ---------
NY5CG D--------
NL43 D--------
CDC41 --R------
HAN ---------
CAM1 D--------
RF --R------
D31 ---------
UG280 D--------
YU2 ---------
BCSG3C D--------
P896 ---------
3202A12 ---------
3202A21 ---------
GAG46 ---------
MANC ---------
GAG314 D--------

CONSENSUS-B ---------

GAG22 D--------
GAG15 D--------
WEAU160 ---------

CONSENSUS-C --r------
UG268 --R------
SM145 --R------
ZAM18 T-R------
ZAM20 --R------
DJ259 -IQ------
VI313 -IR------

CONSENSUS-D ---------
ELI D--------
Z2Z6 ---------
NDK --------V
VI205 ---------
G109 ---------
K31 K-TN-----
UG274 K-T------
UG270 K-A------
SE365 --------V
VI203 ---------

CONSENSUS-F ---------
VI174 -I-------
VI69 ---------
BZ162 ---------
VI325 -IR------
BZ163B ---------

CONSENSUS-G ---------
LBV217 G--------
VI191 -I---Q---
JV831 ---------

CONSENSUS-H D?-------
VI525 DI-------
VI557 D--------

CONSENSUS-O ?I?--QQ-I
ANT70 KIG--QQ-I
MVP51 DIR--QQ-I

CONSENSUS-A d--------
AD_K124 ---------
AD_MAL D--------
AD_CI32 -I-------
AD_G141 -I-------
AG_VI354 N--------
AG_LBV105 --R-----I
BF_BZ200 D--------

CONSENSUS-CPZ ???--??-?
CPZGAB T-E--QK--
CPZANT KI---EQ-V

p17 CTL Epitope 21-22

CONSENSUS-B dtgnssqvSqNY
Epitope21 DTGHSNQVSQNY (A33)
Epitope22 NSSKVSQNY (B35)

CONSENSUS-A ?--s--k-----
U455 N--S....----
BZ126B ---S--..----
BNG A--S-...----
VI59 N----NK-----
VI310 --.---K--H--
VI57 ------K-----
K112 --ES--K-----
K88 ------K-----
K29 A-----K-----
K7 ------K-----
K98 ------K-----
K89 ----N-K-----
VI32 -----GK-----
VI415 G-----N-----
CI4 -----R------
LBV23 ----G-K-----
TN243 G--S--K-----
TN245 G--S--K-----
TN240 G--S--K-----
CI20 A--S-...----
CI59 A--SG...----
LBV2310 A--S-...----
CI51 A--S-...----
IC144 V--S-...----
DJ258 A--S-...----
CM238 G--S--K-----
UG266 N----NK-----

CONSENSUS-B ------------
SF2 G-----------
BZ167 -A-T--------
PH153 ---SC-------
PH136 ----K-------
TB132 N-E---------
BZ190 ----N-------
LAI ---H--------
HXB2R ---H-N------
MN ---NRGN-----
JH31 ------K-----
JRCSF ------------
JRFL ------------
OYI ------------
NY5CG ------------
NL43 ----N-------
CDC41 ------------
HAN -A--RN------
CAM1 G-----------
RF ----G-------
D31 -A--N-------
UG280 G-----------
YU2 ------------
BCSG3C ---------R--
P896 ------------
3202A12 ------------
3202A21 ------------
GAG46 G-----------
MANC ---------H--


